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Klassifikation aus ,Freitexten” “a%%e
Krebsregister
Baden-Wirttemberg

Diagnose nach Paraffineinbettung:
Die makroskopische und histologische Begutachtung ergibt:

Lobektomiepraparat (Oberlappen links) mit einem maliig differenzierten,
pradominant azinar wachsenden Adenokarzinom (G2) mit Haem- und
Lymphangiosis carcinomatosa sowie einem max. 1,2 cm messenden
Satellitenherd. Keine Infiltration der Pleura visceralis. Ein tumorfreier
Lymphknoten (0/1; LK 12- 14). Das tumorferne Lungengewebe mit
feinbullésem Lungenemphysem.

Unter Berucksichtigung der Paralleleinsendung R/2022/3278 ergibt sich
folgende

Tumorklassifikation:

TNM (8. Aufl.). pT3, pN1 (1/19), L1, V1, PLO
Grading: G2

R-Klassifikation (lokal): RO
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Kodierung
Manueller Best-Of:

Gilltig

Befunddatum:
Histologie-Datum
THNM-Version:
Diagnose ICD-10:
Lokalisation ICD-O3:

Histologie ICD-0O:

Grading:

Seitenlokalisation:
—_— Prafic:
pT:

pN

pM:

Metastase
TumorgrolRe (mm):
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Lymphknoten untersucht
Lymphknoten befallen:
Diagnosesicherung:

R-Klassifikation:
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TeMeK-Partner und -Datenquellen .1.

Krebsregister
Baden-Wirttemberg

‘ﬁ klinisches

krebsregister

fur Brandenburg und Berlin

Krebsregister Baden-Wirttemberg

Klinisches Krebsregister fur Brandenburg und Berlin

Hessisches Krebsregister

\

~ Fraunhofer
FKIE

Krebsregister Rheinland-Pfalz

Krebsregister
Rheinland-Pfalz

. im Institut fur digitale

Gesundheitsdaten

e
Krebsregister

Baden-Wirttemberg

Tumorzentrum Freiburg - CCCF

Averbis GmbH, Freiburg

NTARAAN
it Fraunhofer FKIE

Hessisches
Krebsregister

Weiter pathologische Befunde wurden freundlicherweise

Stuttgart

UNIVERSITATS zur Verflgung gestellt durch:

et KL'N'KUM FREIBURG s

averbis

+ Klinisches Krebsregister Niedersachsen

' .
. OFreiburg

« Krebsregister Nordrhein-Westfalen
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TeMeK-Arbeitspakete ._1.

Krebsregister
averbis ~ Fraunhofer Baden-WUu rttemberg

text analytics FKIE

|

Bereitstellung ‘ 2. Klassischer 3. Molekular- 4. Ergebnis-
von Daten Patho-Befund Patho-Befund Vernetzung
1.1 2.1 3.1 4.1
Datenschutzaspekte Klassifikation der Erkennung von Einpflegen in
| Standard-Entitaten Genen | Register-Software
J V. J J
1.2 2.2 3.2 4.2
Daten fur klassischen Konflikterkennung Genetische Varianten Vorstellung fur
Patho-Befund bei diesen Entitaten | andere Register
J J J J
1.3 2.3 3.3 4.3
Daten fur Molekular- Organspezifische Proteinmutationen Weitere
Pathologie-Befund Zusatzmodule | Publikationen
J J J J
24 34
Zusatzliche Neu auftretende
Klassifikationen Auspragungen

Y,

Y,
3.5
Verbesserung der

Klassifikation
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Erfolgsmald der Klassifikation

I = nicht relevant

(O =relevant

Wie viele Angezeigte
sind relevant?

O Richtig
positiv O
O

.Falsch.
positiv.

O [] [] []
O L] (]

>

ol
Krebsregister

Baden-Wirttemberg

Wie viele Relevante
werden angezeigt?

F1 « Harmonisches Mittel aus Precision & Recall

F1 =

1

1

Als relevant klassifiziert (,angezeigt”) = positiv

Precision + Recall
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Klassischer Pathologie-Befund (AF1/AP2) SUETDS ._1.

Maschinenlernen mit neuronalem Netz (CNN)
« Veranderte Ausgangsbasis (neu)
» Weitere Features
* Neue Dokumente
* ...jetzt evaluiert ohne Krebsregister Niedersachsen

* Neue Verfahren und Erkenntnisse
» Verbesserungen: Gleason-Score, Lymphknoten, ...

Biomarker

Zusatzmodul Melanom
Zusatzmodul Mamma

Zusatzmodul Kolorektales Karzinom

14.8.2025 Krebsregister

Baden-Wirttemberg

Krebsregister Dokumente alt Dokumente neu
Baden-Wiirttemberg 80.324 139.369
Hessen 13.446 13.244
Niedersachsen 166.688 0
Nordrhein-Westfalen 203.494 198.264
Rheinland-Pfalz 98.982 140.336
Gesamt 562.934 491.213
...bereinigt fur Training 534.512 427.296
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Beispiel: Lymphknoten At 'f}I.

14.8.2025 Krebsregister
Baden-Wirttemberg

Neustrukturierung und Verbesserung

» Erkennung neuer Muster
« Vermeidung falsch-positiver
 Verbesserte Auswahlvon T/ N /M im Dokument

Zuverlassigkeit (F1-Score)

Feature April 2025 / Optimierung Ergebnis
node 0,929 0,931
InAffected 0,934 0,941
InTested 0,934 0,940
sinAffected 0,940 0,985
sIinTested 0,940 0,985

9.9.2025 Erkenntnisse aus TeMeK ¢ Jena (GMDS) ¢ Prof. Dr. Marco Halber « https://temek.de



5.9.2025

. L]
Krebsregister

Baden-Wirttemberg

Beispiel: Hormonrezeptoren ST !

F1-Score aus gesamten Testdaten (Spezifitat ll)
- Ostrogenrezeptor (ER): 0,907
« Progesteronrezeptor (PR): 0,908
« HER2/neu: 0,834

F1-Score aus Dokumenten mit mindestens einem der drei

Krebsregister ER PR HER2/neu
Baden-Wiurttemberg 0,955 0,893 0,860
Hessen 0,935 0,908 0,889
Rheinland-Pfalz 0,984 0,970 0,967
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Molekular-Pathologischer Befund (AF2/AP3) = o

17.7.2025 Krebsregister
Baden-Wirttemberg

Regelbasierter Algorithmus (semantisch)
hd MOlekL”arpathOlogie aus Befu nd eXtrahieren Aktivierende Mutation im Gen EGFR (EGFR Exon19 Deletion), c.2235_2249del, p.E746_A750del

Beurteilung / Ergebnis:

° G e n_ N e n n u ngen i d e ntifi Z i e re n Aktivierende Mutation im Gen EGFR (EGFR Exon19 Deletion), c.2235 2249del, p.E746_A750del
Pulmonales Adenokarzinom mit Nachweis einer aktivierenden Deletion in Exon 19 des EGFR-Gens (p.E746_A750del).
« Relevanz klassifizieren (Ergebnis, Tabellen, Sonstiges)
e . Tabellen:
« Methoden klassif (IHC, MSI, G K)
et O en aSSI IZI eren | H ! M |’ enetl EGFR NM_005228.53,7, 11, 12, 15, 18, 19, 20, 21, 24, 25, 26xx x
 Pattern extrahieren (Exone, Variante-p, Variante-cDNA) _ _
Sonstige Informationen:
L Au Sprégu ngen ge m é B O B D S kl a S S ifi Z i e re n Diese Mutation gehoért zu den haufigen aktivierenden EGFR Mutationen und geht mit einer Sensitivitat fir
Tyrosinkinaseinhibitoren einher.
. . . T
« Auspragungen fusionieren (,Gen-Best-of")
Irrelevant:
b Ta b e | | e n -Au Sga be ( B Efu n d - G e n - Au S p rag u ng) EGFR (Epidermal Growth Factor Receptor) kodiert fiir eine Rezeptor-Tyrosinkinase.
m it fa rb | i C h m a r ki e rte n Textste | I e n Aktivierende Mutationen des EGFR-Gens wurden mit einigen Krebsarten in Verbindung gebracht, vor allem mit
Lungenkarzinomen und Glioblastomen, aber auch mit Brustkrebs und Kolonadenokarzinomen(PMID: 15284455).
Meldungs-ID ~  Befund_Datun ~ Gen-Nennungen ¥ Einzelauspriagungen  ~ | Warnung/Hinweis -¥|Gen ~ |Auspragung -¥ Variante-p - Variante-cDNA - Variante-NM - Variante-Exone -~ Variante-Name ~ Quelle a
240876242 .2022 3 W ALK w Translokation Beurteilung / Ergebnis: _Im Untersuchungsgut kein
241014 '242 .2022 6 U M KRAS M p.G12D c.35G>A NM_033360.4 Exon:2 Aktivierend MutatiiBeurteilung / Ergebnis: _Aktivierende Mutation im"
241069 '242 2022 2N,N EGFR N Exon 18 Variante, Mutation Beurteilung / Ergebnis: _Im EGFR-Gen (Exon 18) zei
241070 '242 .2022 2 MM ROS1 M Genfusion, Translol Beurteilung / Ergebnis: Nachweis einer pathogene
2412237242 .2022 8 M EGFR M NM_005228.5 Amplifikation, amp Beurteilung / Ergebnis: Nachweis einer Amplifikat
241273 '242 .2022 6 U M KRAS M p.K117N c.351A>T NM_033360.4 Exon:4 Aktivierend MutatiiBeurteilung / Ergebnis: _Aktivierende Mutation im"
241283242 .2022 6 M, M, U PIK3CA M NM_006218.4 Amplifikation, MutiBeurteilung / Ergebnis: Nachweis einer Amplifikat
241448242 _ . ..2022 4 W, W, W NRAS w Mutation Beurteilung / Ergebnis: Kein Nachweis einer NRAS
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Koordination mit BMG-Innovationsprojekten

TeMeK

TextMining von Meldungstexten
fur einheitliche Klassifikationen

» Krebsregister Baden-Wurttemberg
+ Klinisches KR Brandenburg & Berlin
» Hessisches Krebsregister

» Krebsregister Rheinland-Pfalz

* Averbis GmbH, Freiburg

* Tumorzentrum Freiburg - CCCF

» Fraunhofer FKIE

Halber

Zusammenfihren und Validieren von
Krebsregisterdaten durch Kl-Verfahren

ZuVaKi

Herm-Stapelberg

» Krebsregister Rheinland-Pfalz
J.G.-Universitat Mainz

» Deutsches Kinderkrebsregister
Klinisches KR Niedersachsen

» Krebsregister Baden-Wurttemberg
» Hessisches Krebsregister

A\

Krebsregister

Baden-Wirttemberg

Al-CARE

Kl-unterstutzte, versorgungsnahe
Nutzung von Krebsregisterdaten

Katalinic

« Universitat zu Lubeck
+ Universitatsklinik Hamburg-Eppendorf
» Goethe-Universitat Frankfurt
» Deutsches Forschungszentrum fur Ki
» Krebsregister der Lander
HB, BW, HH, HE, SL, SH, NI, MV

] |

Al
A
N
N

Modelle ms1

https.//mww.bundesgesundheitsministerium.de/ministerium/ressortforschung-1/handlungsfelder/forschungsschwerpunkte/krebsregisterdaten.nhtmil
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https://www.bundesgesundheitsministerium.de/ministerium/ressortforschung-1/handlungsfelder/forschungsschwerpunkte/krebsregisterdaten.html
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https://www.bundesgesundheitsministerium.de/ministerium/ressortforschung-1/handlungsfelder/forschungsschwerpunkte/krebsregisterdaten.html
https://www.bundesgesundheitsministerium.de/ministerium/ressortforschung-1/handlungsfelder/forschungsschwerpunkte/krebsregisterdaten.html
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TeMeK-Homepage I.K _—
rebsregister
Baden—WUrtteiberg

Home

Das TeMeK-Projekt

Wer? Warum? Wie? Perspektiven

TextMining von Meldungstexten flir einheitliche
Klassifikationen

Im Projekt ,TeMeK" untersuchen wir Methoden der Kiinstlichen Intelligenz (KI) fur
einheitliche Informationen aus komplexem Freitext flr klinische Krebsregister.

L Erkenntnisse aus unentdecktem Wissen”

.- ChatGPT 2023-01-29
https ://te I I l e k. d e (Antwort auf entwerfe einen slogan fiir ein textmining-projekt”)
||

Forderung: Bundesministerium fiir Gesundheit als Ressortforschung im Handlungsfeld Digitalisierung,
Forschungsschwerpunkt ,Krebsregisterdaten zusammenfiihren und intelligent nutzen”.

Impressum Datenschutz
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